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Возрастающий объём данных генетических исследований создаёт новые

проблемы и возможности не только в технической, но и в правовых и морально-этических

сферах. Текущая оценка динамики секвенирования ДНК в рамках программ

здравоохранения показывает, что к 2022 году 60 миллионов новых геномов будут

доступны в цифровом виде. Предложенные ранее облачные сервисы не решают проблем

дублирования больших объёмов информации и обеспечения конфиденциальности при

хранении и доступе к персональной информации. Создание распределённой

инфраструктуры для геномики позволит обеспечить федеративный доступ и анализ

локально контролируемых данных без непосредственного копирования.

Кибер-инфраструктурный проект позволит объединить основных поставщиков

данных секвенирования, соблюдая при этом требования к стандартам

конфиденциальности персональной информации между различными юрисдикциями. Это

значительно увеличит объём информации, доступной для анализа ученым-генетикам,

занятым в сфере здравоохранения, а создание новых инструментов и аналитических

решений позволит гармонизировать результаты генетических исследований.

Децентрализованная платформа национального уровня, реализующая единые

стандарты, позволит совместно использовать геномные данные и сотрудничать в

глобальном масштабе, продвигая исследования генома.
